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POPULARNONAUKOWE STRESZCZENIE PROJEKTU

Biatka nalezace do grupy biatek okreslonych jako HtrA sg enzymami (proteazami)
degradujacymi inne biatka w warunkach stresu komoérkowego np. w stanie goragczki.
Degradacji ulegajg przede wszystkim te biatka, ktoére majg nieprawidtowa lub uszkodzong
strukture, jak rowniez i bialka prawidtowe, wazne dla regulacji szeregu proceséw zyciowych
zachodzacych w organizmie. Do niezmiernie istotnych proceséw, w ktdrych uczestnicza
ludzkie biatka HtrA, naleza migdzy innymi programowana $mier¢ komorki, w tym apoptoza.
Zaburzenia apoptozy moga prowadzi¢ do zbyt czestych podziatow komorki towarzyszacych,
przeksztatcaniu si¢ normalnej komorki w komorke nowotworows. Biatka HtrA spehniajg
rowniez istotng role podczas cigzy, w rozwoju lozyska i implantacji zarodka w macicy.
Nieprawidtowe dziatanie proteaz z rodziny HtrA jest waznym czynnikiem sprzyjajacych
rozwojowi chorob nowotworowych i neurodegeneracyjnych. Z uwagi na zaangazowanie
biatlek HtrA w fundamentalne procesy zyciowe wazne jest doktadne poznanie ich roli w
komorce. Cztowiek posiada cztery biatka z tej rodziny (HtrA1-4). Najmniej dotad znana jest
funkcja biatka HtrA4, bedacego obiektem planowanych badan. Celem projektu jest
zidentyfikowanie biatek, z ktérymi HtrA4 wspotdziata w komorce, okreslenie, w jakiej czesci
komorki zlokalizowane jest HtrA4 oraz wyjasnienie, jaki jest jego zwigzek ze $miercig
komorki. Projekt w znaczacy sposob poglebi zrozumienie biologii komorki, w tym procesu
programowanej $mierci oraz transformacji nowotworowej. Ponadto, projekt moze przyczynié
si¢ do opracowania nowych lekéw przeciwnowotworowych.



