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Réznorodnos¢ biologiczna jest jednym z najwazniejszych tematéw wspoétczesnych badan. Coraz
wiecej prac naukowych wskazuje na waznos$¢ réznorodnosci biologicznej dla ochrony przyrody,
prawidlowego funkcjonowania ekosystemow czy zdrowia cztowieka. Pomimo to nasza wiedza na
temat tej czesci $wiata ozywionego jest bardzo niewielka. Szacuje si¢, ze opisano zaledwie 25%
organizmow na Ziemi, podczas gdy codziennie ginie ok. 30 gatunkoéw (wiele nadal nieodkrytych).
Nauka zajmujaca si¢ nazywaniem oraz klasyfikowaniem organizmow jest taksonomia i to
taksonomowie sg odpowiedzialni za opisanie i dzigki temu stworzenia mozliwosci zbadania
biologicznej roznorodnosci zycia. Niestety, taksonomia jako nauka podstawowa nie jest popularna
wsrod studentéw. Wyszkolenie dobrego badacza wymaga wielu lat praktyki, a wielu taksonomow
umiera nie przekazujac swojej wiedzy kolejnym pokoleniom, w efekcie panuje kryzys w tej
dziedzinie nauki, co moze skutkowa¢ zahamowaniem procesu odkrywania oraz opisywania §wiata
0zZywionego.

W celu poznania r6znorodnosci biologicznej istotne sg takie opracowania jak rewizje i flory,
najczesciej wybranych grup roslin. Orchidaceae jest najbardziej roznorodng rodzing w obrebie
okrytozalazkowych i liczy nawet do 40000 gatunkoéw. Jest takze grupa roslin o bardzo duzej liczbie
rodzajow obejmujacych gatunki zagrozone wyginieciem, szacuje si¢, ze storczykowate stanowig
ok. 10% wszystkich zagrozonych roslin. Spowodowane jest to kilkoma czynnikami, w tym
wywolanymi bezposrednig oraz posrednig dziatalnos$cig cztowieka. Do najpowazniejszych naleza
te zwigzane ze zmianami siedlisk, co wplywa na utrzymywanie si¢ populacji roslin.

Glownym celem projektu jest przygotowanie wszechstronnej rewizji taksonomicznej rodzajow Aa
1 Myrosmodes (Orchidaceae). Praca bedzie zawierata taksonomiczne klucze do oznaczania
gatunkow, obecnie nigdzie niedostepne. Ponadto kazdy takson bedzie opatrzony szczegdélowym
opisem cech morfologicznych, informacjami o jego wymaganiach ekologicznych i rozmieszczeniu
geograficznym zobrazowanym na mapach oraz szczegdétowymi rycinami.

Po drugie, zostanie przeprowadzona rekonstrukcja filogenezy Aa i Myrosmodes. Badane rodzaje
sa blisko spokrewnione i dotychczasowe badania molekularne wykazaly, ze razem tworza
monofiletyczny klad, jednak rodzaj Aa jest prawdopodobnie parafiletyczny. Kolejnym celem
powyzszego projektu jest rozwigzanie relacji filogenetycznych pomi¢dzy tymi dwoma rodzajami.
Ponadto, zostanie przeprowadzone modelowanie potencjalnych zasiegéw wystepowania dla jak
najwiekszej mozliwej liczby gatunkow. Przedstawiciele Aa 1 Myrosmodes czgsto wystepuja na
paramo, ktorego zasigg rozmieszczenia znacznie roznit si¢ od czasu ostatniego maksimum
zlodowacenia do dzisiaj. Zmiany te mogly wplynag¢ na tempo procesu roéznicowania si¢ obu
badanych rodzajow, gdyz procesy ewolucyjne na paramo sg porownywalne do tych jakie zachodza
na archipelagach wysp.



