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Szacuje si¢, ze kazdego roku, sezonowe epidemie wirusa grypy sa przyczyng od 2 do 5
milionow zachorowan oraz od 250 000 do 500 000 przypadkow $miertelnych na calym $wiecie.
Pojawienie si¢ w roku 2009 nowego szczepu wirusa grypy typu A zapoczatkowato trwajaca ponad
dwa lata pandemig, ktora tylko w pierwszym roku byta powodem ponad 60 milionéw zachorowan
w samych Stanach Zjednoczonych Ameryki. Powyzsze liczby $wiadczg o tym jak powaznym
zagrozeniem dla zdrowia publicznego sg nowo pojawiajace si¢ szczepy wirusa grypy typu A.

Potencjalnym zrodlem nowych niebezpiecznych szczepow wirusa grypy typu A moze by¢
wymiana segmentoOw genetycznych w czasie koinfekcji jednego organizmu szczepami
pochodzacymi od roznych gospodarzy, ktora moze prowadzi¢ do przetamania barier gatunkowych i
adaptacji wirusa do nowego gospodarza. Wiele specjalistycznych publikacji, instrukcji oraz
dyrektyw wydawanych od 2009 roku przez Swiatowa Organizacje Zdrowia, WHO (ang. World
Health Organization), Organizacj¢ Narodow Zjednoczonych do spraw Wyzywienia i Rolnictwa,
FAO (ang. Food and Agriculture Organisation) czy Swiatowa Organizacje Zdrowia Zwierzat, OIE
(ang. World Organisation for Animal Health), opisuje wazko$¢ problemu mieszanych zakazen
pomiedzy ludZzmi i zwierzetami. Wymienione organizacje zalecaja rézne procedury postgpowania w
celu minimalizacji mieszania si¢ odmiennych szczepéw wirusa 1 wyraznie stwierdzaja, ze
zaadaptowanie si¢ ludzkich wiruséw wsrdd populacji zwierzat hodowlanych stwarza¢ bedzie
potencjat do reasortacji z innymi wirusami pochodzenia §winskiego lub ptasiego i powstania
nowego bardziej wirulentnego szczepu. Wedlug koncepcji "One Health", stanowigcej obecnie
podstawe wspOlpracy pomiedzy Centrum Zwalczania i Zapobiegania Chorobom, CDC (ang.
Centers for Disease Control and Prevention), WHO, FAO i OIE, zdrowie ludzi potaczone jest ze
zdrowiem zwierzat 1 srodowiska. Nalezy ktas¢ duzy nacisk na monitoring, diagnostyke i nadzor
zakazen wirusem grypy nie tylko wsrdd ludzi, ale i zwierzat hodowlanych pozostajacych w naszym
najblizszym sasiedztwie. Pozwoli to dysponowa¢ danymi i ocenia¢ potencjalne zagrozenie, ktore
moze spowodowac pojawienie si¢ niebezpiecznego ludzkiego i/lub zwierzecego szczepu wirusa.

Niniejszy projekt ma na celu zbadanie zréznicowania genetycznego szczepow wirusa grypy
typu A obecnych wsrdd poglowia trzody chlewnej oraz ptactwa hodowlanego na terenie Polski.
Pozwoli to zdoby¢ wiedze na temat sytuacji epidemiologicznej w jakiej obecnie si¢ znajdujemy,
bedac czescig wspolnego ekosystemu, w ktérym poszczegdlne gatunki wrazliwe na zakazenie tym
samym typem wirusa, pozostaja w bliskim kontakcie.

Z pomoca Panstwowego Instytutu Weterynaryjnego pobrane zostang probki od zwierzat
hodowlanych z terenu catej Polski zarowno od zwierzat chorych jak 1 zwierzat niewykazujacych
symptomOow choroby. Obecno$¢ wirusa grypy typu A w izolatach potwierdzona zostanie
standardowymi metodami diagnostycznymi. Nastepnie uzywajac metod sekwencjonowania nowej
generacji - NGS (ang. Next Generation Sequencing) poznamy catkowita sekwencje genomu
wszystkich szczepéw wirusa grypy obecnych w badanych probkach, co pozwoli nam dokonad
oceny zréznicowania genetycznego. Uzyskane dane umozliwig nam oszacowa¢ jakie ryzyko dla
zdrowia publicznego stanowig szczepy wirusa grypy typu A obecnie krazace wsérdod zwierzat
hodowlanych w Polsce. Pozwoli to na przygotowanie i odpowiednio wczesne wprowadzenie
odpowiednich zalecen dotyczacych hodowli i kontaktu ze zwierzetami, jezeli oczywiscie
potwierdzone zostanie wysokie ryzyko reasortacji i powstania nowych wariantow wirusa. Jezeli
natomiast badania nie wykaza takiego ryzyka, bedziemy $wiadomi sytuacji epidemiologicznej
panujacej w kraju 1 wyposazeni w procedury 1 narz¢dzia potrzebne do utrzymania takiego stanu
wiedzy.




