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Gruczolaki przysadki (pituitary adenomas) sg guzami powstajacymi z przedniego ptata przysadki, ktora
pehi funkcje centralnego regulatora hormonalnej homeostazy w organizmie. Guzy przysadki stanowia
10-15% wszystkich nowotwordéw wewnatrzczaszkowych, sposrod ktorych zdecydowana wigkszos¢ to
gruczolaki. Zazwyczaj sa zmianami fagodnymi, ale moga zdarza¢ si¢ rowniez formy ztosliwe, ze zta
prognoza, w ktorych wezesna detekcja nowotworu i wdrozenie leczenia neurochirurgicznego znaczaco
poprawia rokowanie. Do chwili obecnej, nie ma dobrego biomarkera dla zto§liwych gruczolakow
przysadki [1,2,6].

MicroRNA sa matymi, niekodujacymi czasteczkami RNA, ktore moga wptywac na regulacje genow.
W literaturze potwierdzono zmiany ekspresji microRNA w roéznych typach nowotworow [4,5].
Najnowsze badania sugeruja, deregulacje microRNA réwniez w patogenezie gruczolakow przysadki

3.

Obecny projekt zaktada identyfikacje nowych czasteczek microRNA, ktore moglyby w przysztosci
postuzy¢ jako nowy marker inwazyjnosci gruczolakdéw przysadki, przy uzyciu Sekwencjonowania
Nowej Generacji (NGS, Next Generation Sequencing). Kolejnym celem niniejszego projektu jest
zbadanie regulacyjnej roli wybranych microRNA majacych miejsce wigzania w odcinkach 3 UTR
genow dla biatek cyklu komorkowego. Do dzi$, niewiele wiadomo na temat regulacyjnej roli wybranych
w projekcie microRNA oraz ich wptywu na poziom ekspresji biatek cyklu komoérkowego w
gruczolakach przysadki. Warto zaznaczy¢, ze zwickszona ekspresja cyklin bedace przedmiotem badan
niniejszego projektu, czgsto korelowana jest ze zwigkszong ztosliwoscia nowotworow, inwazyjnoscia i
tworzeniem przerzutow W wielu nowotworach[7].

Podsumowujac, powyzszy projekt zaktada zbadanie wplywu epigenetycznych czynnikdéw na ekspresje
biatek cyklu komorkowego oraz potencjat inwazyjnosci in vitro w modelowych liniach komorkowych
gruczolakow przysadki. Jednoczesnie, celem przeprowadzonych badan jest znalezienie nowych genow
microRNA, ktorych zmiane ekspresji udato si¢ potwierdzi¢ we wstgpnie przeprowadzonych badaniach.
Wyniki eksperymentéw zawartych w projekcie beda mialty duza warto$¢ poznawcza, gdyz mogg pomoc
W rozumieniu wcigz niewyjasniony wptywu microRNA na ekspresj¢ biatek cyklu komorkowego w
ludzkich gruczolakach przysadki. Dodatkowo, realizacja niniejszych badan moze pomoc w odkryciu
zupelie nowych zaburzen komorkowych prowadzacych do zahamowania lub progresji komorek
nowotworowych, a w konsekwencji wyznaczy¢ kierunek poszukiwan nowych celow terapeutycznym w
leczeniu ludzkich gruczolakow przysadki.
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