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Analiza interakcji pomiedzy ptytkami krwi
edukowanymi przez nowotwor a komérkami raka
jajnika

Rak jajnika stanowi gtéwng przyczyne smierci wsréd nowotwordw ginekologicznych i czwartg
najczestsza przyczyne Smierci u kobiet z nowotworem. Umieralnos$¢ z powodu raka jajnika w Polsce
jest o ponad 15% wyzsza niz przecietna dla krajow Unii Europejskiej: tylko w 2012 roku liczba zgonéw
z powodu tej choroby wyniosta 2 692, a zachorowan odnotowano 4 456.

W raku jajnika standardowym testem stosowanym przy diagnozie i ocenie skutecznosci terapii jest
badanie poziomu markera CA-125. Cho¢ CA-125 jest pomocny przy wykrywaniu choroby, brakuje mu
specyficznosci i czutosci. Nie u wszystkich chorych na raka jajnika obserwuje sie wysoki poziom CA-
125, z kolei wzrost tego markera towarzyszy tez stanom takim jak cigza, endometrioza czy marskosé
watroby. Dodatkowo, marker CA-125 jest mato dynamiczny, a wiec jego poziom nie zmienia sie
szybko, gdy tylko terapia przestaje przynosic skutki. Nie pozwala to na wiarygodng ocene odpowiedzi
na leczenie, ani nie wykrywa choroby resztkowej.

Narzedziem o ogromnym potencjale diagnostycznym mogg sie okazac ptytki krwi TEP (ang. Tumor
Educated Platelets) — ptytki ,wyedukowane” przez guza. Ptytki TEP to efekt oddziatywania
nowotworu na komérki znajdujgce sie w jego srodowisku. Komorki, jak i ptytki krwi, zmieniajg swoje
zachowanie pod wptywem sygnatdw wysytanych przez guza. Zmiany te mozna sledzi¢ we krwi
pacjenta onkologicznego, w tzw. ptynnej biopsji — rewolucyjnym rodzaju badania pozwalajgcym
wykry¢ zmieniony pod ptywem nowotworu profil RNA ptytek krwi.

Aby ptynne biopsje byty skutecznym narzedziem diagnostycznym w raku jajnika, konieczne jest
zbadanie podfoza molekularnego interakcji zachodzgcych pomiedzy komdrkami nowotworu a
ptytkami. W zwigzku z tym, zaplanowano serie eksperymentdw bazujgcych na tzw. ko-hodowlach linii
komérkowych raka jajnika z ptytkami. Ptytki wyeksponowane na kontakt z komdrkami
nowotworowymi powinny zmienia¢ swoje zachowanie, co przetozy sie ich zmieniong zawartosc
(wystepowanie innych czgsteczek RNA). Owe zmiany zostang zbadane za pomocy bardzo
nowoczesnej technologii, umozliwiajgcej sekwencjonowanie RNA na poziomie pojedynczych
komérek. Jest to innowacyjne podejscie, pozwalajgce na jednoczesne, cyfrowe odczytywanie tysiecy,
a nawet miliondw fragmentéw sekwencji RNA. Taka analiza wyjasni oddziatywanie komodrek z
ptytkami z niespotykang dotad wnikliwoscia.

Wyniki prac uzyskanych w ramach Projektu beda stanowity krok w kierunku spersonalizowanej
medycyny. Analiza ptynnych biopsji pobieranych przy kazdej wizycie chorej w klinice pozwoli
dynamicznie $ledzi¢ postep choroby nowotworowej, a najnowsze osiggnhiecia technologiczne
umozliwig szybszg i dokfadniejszg analize tego typu materiatu. W diuzszej perspektywie, wyniki
projektu przyczynia sie do obnizenia Smiertelnosci wsréd chorych oraz zwiekszenia ich komfortu zycia
podczas terapii. Uzyskane wyniki mogg sie rédwniez okazaé¢ przydatne w pracach nad innymi
rodzajami nowotworow.



