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Sklad mikrobiomu modelowego pajaka Parasteatoda tepidariorum (Theridiidae, Araneae)
w zaleznoSci od stadium rozwojowego i warunkow srodowiskowych

Pajaki budza zainteresowanie naukowcow z wielu wzgledow. Najczesciej sa obiektem badan z powodu
niezwyklych wlasciwosci jedwabiu pajeczego i mozliwosci wykorzystania go jako biomateriatu. Wiele
badan dotyczy rowniez biatek antybakteryjnych wchodzacych w sktad wydzieliny gruczotéw jadowych oraz
hemolimfy pajakéw. Biatka te uchodza za potencjalny zamiennik klasycznych antybiotykdéw, na ktore wiele
szczepow bakterii zyskato opornos¢. Takze ztozono$¢ rozwoju ontogenetycznego, réznorodno$¢ strategii
rozrodczych 1 metod polowan sprawia, ze jest to grupa bezkregowcoOw bardzo atrakcyjna pod katem
behawioru. Wiele zespotéw badawczych podkresla rowniez, jak bardzo istotng role pelnig pajaki
w ekosystemie poprzez ograniczanie ilo§ci owadoéw, w tym szkodnikow upraw.

Wybrany do badan pajgk Parasteatoda tepidariorum (Theridiidae, Araneae) to kosmopolityczny,
synantropijny gatunek uchodzacy za modelowy organizm do badan zwigzanych z ewolucja oraz rozwojem
osobniczym rzedu Araneae. Ma zsekwencjonowany genom, jednak brak jest danych na temat mikrobiomu
tego bezkregowca. Jak wiadomo, mikrobiota odgrywa bardzo wazng role w procesach zwigzanych
Z rozwojem, rozmnazaniem, utrzymywaniem homeostazy oraz z adaptacja do zmian $rodowiskowych.
Zbadanie zmian kompozycji mikroorganizméw u pajakéw pod wplywem czynnikow zaréwno
biologicznych, jak i srodowiskowych, uzupetitoby luke w wiedzy na temat biologii tych bezkregowcow.

W zwiazku z rosngcym zastosowaniem metagenomiki oraz brakiem danych na temat mikrobiomu
P. tepidariorum, zaplanowano kompleksowe i nowatorskie badania dotyczace zmian sktadu mikrobioty
U badanego pajaka podczas poszczegoélnych stadidow rozwoju ontogenetycznego, pomigdzy plciami oraz na
zewnatrz 1 wewnatrz osobnikéw. W celu sprawdzenia wptywu warunkow $rodowiskowych na kompozycje
mikroorganizméw u badanego pajagka, zaprojektowano grupy eksperymentalne z podzialem na lini¢
hodowlang, utrzymywang w statych, kontrolowanych warunkach (25°C, wilgotno$¢ 50-60%, fotoperiod
16D:8N) od 5 lat na Wydziale Biologii i Ochrony Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego oraz na osobniki
dzikie, pochodzace ze srodowiska naturalnego W poblizu siedlisk ludzkich. Dodatkowo, wsrod osobnikow
hodowlanych, wyodrebniono dodatkowo grupy eksperymentalne réznigce si¢ sposobem karmienia: a) pajaki
karmione standardowo - muszkami Drosophila hydei oraz larwami muchy Calliphora sp.; b) pajaki
karmione eksperymentalnie - wytacznie D. hydei; c) pajaki karmione standardowo D. hydei oraz larwami
Calliphora sp., a nastepnie gtodzone 14 dni; d) pajaki karmione eksperymentalnie tylko D. hydei, po czym
14 dni glodzone. W celu dopetnienia obrazu zmian mikrobiomu pod wptywem diety, zaplanowano takze
zsekwencjonowanie bakteryjnego genomu w owadach bedacych pokarmem P. tepidariorum, co pozwoli na
sprawdzenie czy istnieje transfer mikroorganizméw z ofiary do pajaka.

Planowane badania sg innowacyjne i wielowatkowe, dajace podstawy do analizy wptywu czynnikoéw
biologicznych (etapy rozwoju ontogenetycznego, ple¢) oraz Srodowiskowych (temperatura, wilgotnosc,
dieta) na sktad mikrobiomu modelowego gatunku pajgka — Parasteatoda tepidariorum.



