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Sinice sg prokariotami, ktore rosng dzigki fotosyntezie w sposob podobny do roslin. Te
mikroorganizmy sg najstarszymi fototrofami tlenowymi, przeksztatcajgcymi energi¢ stoneczng
1 CO2 w bioenergi¢ i 50-65% tlenu czasteczkowego niezbgdnego do podtrzymania Zycia
tlenowego na Ziemi. Sg one réwniez znane ze zrownowazonej produkcji biopaliw i innych
cennych metabolitow wtornych, a takze ze swojej roli ekologicznej, poniewaz wiele gatunkow
jest waznymi producentami pierwotnymi. Niestety, sa one szczeg6lnie podatne na szkodliwe
dziatanie nadmiaru $wiatla Iub promieniowania UV. Ponadto, podobnie jak praktycznie
wszystkie zywe gatunki, sinice muszg dostosowywac si¢ do limitujacych stezen sktadnikow
odzywczych i stresow abiotycznych, takich jak wysokie zasolenie. W obliczu globalnych zmian
klimatycznych i nadmiernego nawozenia prowadzacego do wysokiego zasolenia i
zanieczyszczenia wod powierzchniowych azotanami, zrozumienie ekologii sinic ma kluczowe
znaczenie dla utrzymania biordéznorodnosci, obiegu sktadnikow odzywczych i ogdlnego
zdrowia ekosystemu. Wymaga to jednak zrozumienia mechanizméw molekularnych
regulujacych ich adaptacje do stresow srodowiskowych.

Co cickawe, mate regulatorowe RNA (sRNA) odgrywaja wszechstronng role u bakterii,
koordynujac ekspresje gendw podczas réznych proceséw fizjologicznych, w szczegdlnosci
adaptacji do warunkow stresowych. Chociaz posiadamy rozlegta wiedzg na temat mechanizmu
wigzania azotu i fotosyntezy u sinic, wiemy stosunkowo niewiele o tym, jak sinice radza sobie
ze stresem abiotycznym. Aby wypetni¢ t¢ luke, planujemy wyjasnic¢, w jaki sposob rozne typy
sRNA precyzyjnie oddziatujg z docelowymi transkryptami w celu regulacji pozioméw biatek i
utrzymania homeostazy komoérkowej w warunkach stresowych. Dlatego tez niniejszy projekt
ma na celu zbadanie roli SRNA w regulacji ekspresji gendw podczas adaptacji do stresu u
wysoce rozpoznawalnej modelowej sinicy Synechocystis sp. PCC6803.

W oparciu o nasze wstepne dane identyfikujace kilka nowych sRNA, proponujemy hipotezg
robocza, ze w odpowiedzi na stres sSrodowiskowy profile komoérkowe sSRNA zmieniajg si¢, aby
umozliwi¢ selektywng degradacje i akumulacj¢ transkryptéw krytycznych dla wzrostu i
przetrwania sinic. W ten sposob chcemy wyjasni¢ role okreslonych sRNA odpowiedzialnych
za adaptacje do stresu abiotycznego. Wyniki tego zastosowania w dtuzszej perspektywie moga
doprowadzi¢ nas do opracowania pewnego dnia strategii ulepszania roslin wyzszych i upraw w
celu dostosowania do nieoptymalnych warunkow wzrostu.



