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Kleszcze przenosza wiele drobnoustrojow, ktore sa niebezpiecznie dla zwierzat hodowlanych
I domowych. Wsréd nich znajduja si¢ pierwotniaki z rodzajow Babesia i Hepatozoon —
pasozyty wywotujace choroby u bydta, psow, kotow, a czasem réwniez u ludzi. Weiaz jednak
niewiele wiadomo o ich prawdziwej roznorodnosci oraz o tym, jakie gatunki zwierzat petnig
rolg ich naturalnych rezerwuaréw. Wynika to migdzy innymi z ograniczen dotychczas
stosowanych metod laboratoryjnych, ktére czesto nie wykrywaja wszystkich zarazen czy
koinfekcji.

Nasz projekt ma na celu szczegélowe zbadanie tych pasozytdw na obszarze Polski i Czech.
Wykorzystamy nowoczesne techniki sekwencjonowania DNA (NGS), ktére umozliwiaja
wykrycie nawet bardzo rzadkich lub wspotwystepujacych gatunkow. Badania obejma dwa
wazne uktady ekologiczne:

1. Uklad jeleniowate — bydlo — kleszcz pospolity Ixodes ricinus

Jelenie, sarny, daniele i jelenie sika przenoszg wiele gatunkéw Babesia. Niektore z nich sg
blisko spokrewnione z groznym dla bydta i ludzi gatunkiem Babesia divergens, ale nie
wiadomo, czy s3 to te same pasozyty, czy dotad nieopisane linie. Chcemy wyjasnié, jakie
gatunki naprawde wystepuja w populacjach dzikich jeleniowatych oraz czy moga one
odpowiadac¢ za przypadki $miertelnej babeszjozy u bydta. Po raz pierwszy podejmiemy rowniez
probe odczytania pelnego genomu B. divergens pochodzacego od jeleni.

2. Uklad drapiezniki — kleszcz lakowy Dermacentor reticulatus

U lisow, wilkow, psow i1 kotdow wystepuja pasozyty takie jak Babesia canis, B. vulpes i
Hepatozoon canis. Niektore z nich powoduja cigzkie choroby psoéw, jednak nie wiadomo, ktore
dzikie gatunki zwierzat odgrywaja kluczowa rol¢ w ich rozprzestrzenianiu. Chcemy takze
ustali¢, czy koty naprawde mogg zarazi¢ si¢ B. canis (typowo wyst¢pujacym u psow) Czy raczej
innym, podobnym gatunkiem, ktérego dotychczas nie potrafimy rozpoznaé



